iSeq 100

MiniSeq

MiSeq séria

Aplikacie a metddy

Sekvenovanie celych gendémov (fudskych, rastlinnych, zvieracich)
Sekvenovanie malych genédmov (mikrobidlne, virusové)
Exdmové sekvenovanie

Cielené sekvenovanie génov (amplikon, gén)

Profilovanie jednej bunky (scRNA-Seq, scDNA-Seq, oligo tagging assays)

Sekvenovanie transkriptomov (total RNA-Seq, mRNA-Seq, profilovanie
génovej expresie)

Cielené profilovanie génovej expresie

mMiRNA & Small RNA analyza

Analyza interakcie DNA - protein

Metylacné sekvenovanie

16S metagenomika

Metagenomické profilovanie (shotgun metagenomika,
metatranskriptomika)

Sekvenovanie volne cirkulujicej NK a analyza tekutych biopsii
Cas sekvenovania

Maximalny vystup

Maximalny pocet Citani

Maximalna dizka ¢itania

Hlavna aplikacia

9,5 aZz 19 hodin
1.2 GB
4 miliénov
2 x 150 bp

Hlavna aplikacia

4 az 24 hodin
7.5GB
25 miliénov
2 x 150 bp

Hlavna aplikacia

4 az 55 hodin
15 GB
25 miliénov
2 x 300 bp




